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風疹ウイルスの遺伝子型による分類 

Neighbor-Joining法 
遺伝子型解析窓領域（739bp） 
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GenBank登録株数 
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日本の風疹ウイルスの遺伝子型推移 



世界の遺伝子型別風疹ウイルス分布状況 2000-2012 
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By Dr. Icenogle, CDC 
10th MR Labnet meetingを改訂 



By Dr. Icenogle, CDC 
10th MR Labnet meetingを改訂 
2012~2013年はRubeNS参照 
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28 168 177 

世界および日本の遺伝子型別風疹ウイルスの報告割合 

全世界（2008-2013） 日本（2011-2013） 
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南東アジア地域における風疹ウイルスの遺伝子型 
2010-2013年 
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遺伝子型 1E 

遺伝子型 2B 

遺伝子型 1j 

日本の風疹ウイルスによる系統樹  
2010-2013 

Neighbor-Joining法 
遺伝子型解析窓領域（739bp） 



日本の風疹ウイルス 
遺伝子型2Bによる系統樹  
2011-2013 
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日本の風疹ウイルス 
遺伝子型1Eによる系統樹  
2010-2013 
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中国、香港 
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2010-2013年の風疹ウイルス株の推移 



結論 
 

近年、複数のウイルス株がわが国に入り込んでき
ている。少なくとも３種類のウイルス株による感染
が2012-2013年の風疹の流行の原因となっている。 

 


